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WPROWADZENIE

Parametry termodynamiczne | parametry wiazania ftalimidéw A-D do bialek osocza.

Badania interakcji analogow ftalimidu z makromolekulami
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SPEKTROSKOPIA FLUORESCENCYJNA
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WYyKkresy regresji liniowej jako zaleznosci podwojnego
logarytmu dla wygaszania BSA, AAG 1 GG
spowodowanego przez wzrost stezenia A-D.
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Konturowe wykresy 3D widm fluorescencji zwiazkow A-D.

DOKOWANIE MOLEKULARNE SPEKTROSKOPIA CD

~/::34 Analogi ftalimidu mogg tworzy¢ stabilne BSA
kompleksy z  bialkami o0socza poniewaz - —
teoretycznie wysymulowana swobodna energia

e /7" wigzania (AG®) miesci sig W przedziale: —27,42- o

—-37,91 kJmolt. BSA posiada dwa dobrze - E
zdefiniowane miejsca wigzania dla lekow, jednak
powinowactwo do miejsca wiazania |l jest bardziej

s preferowane. Stwierdzono, ze najsilniej wigze si¢ )

zwigzek D do wszystkich badanych bialek, ale roznice sa
niewielkie w poréwnaniu z pozostalymi analogami, ktore wiazg
sie¢ Z podobna sita. Dodatkowo z przeprowadzonego dokowania
wynika, ze istotny w odziatywaniu jest tancuch boczny Arg,
grupa guanidynowa uczestniczy w wigzaniu
wodorowym z pochodnymi A-D. Zidentyfikowano réwniez

Widma CD bialek po dodaniu pochodnej A.

Proces wiazania si¢ matych czasteczek do bialek moze by¢é monitorowany przez
zmiany w ich strukturze drugorzedowej. Destabilizacja struktury biatek byta niewielka
po dodatku badanych pochodnych ftalimidéw. Zaréwno dla BSA jak 1 AAG
obserwowano spadek procentowego udziatu a-helisy na rzecz 3-kartki. W przypadku
GG szczegdlowa analiza byta niemozliwa ze wzgledu trudny do wyeliminowania na

ktorego

2 oddziatywania: n-c, rw-alkil, w-kation, m-anion oraz stabilizujace szum widm
< kompleks z ftalimidami kontakty hydrofobowe I sity Van der Zmiana w procentowym udziale struktury drugorzedowej bialtek
Walssa. PO zwigzaniu ze zwigzkami A-D.
pochodnych ftalimidow A-D z bialkami. Sochodna A
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Pochodna D w kieszeni aktywnej bialek oraz wizualizacja 3D miejsca wigzania.
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